SYLABUS — OPIS ZAJEC/PRZEDMIOTU

I. Informacje ogdlne

1. Nazwa zajeé/przedmiotu:

Genetyka ogdlna i ekologiczna

. Kod zajeé/przedmiotu:
. Rodzaj zajeé/przedmiotu (obowigzkowy lub fakultatywny): obowigzkowy
. Kierunek studiéw: Ochrona srodowiska, studia stacjonarne
. Poziom studiow (I lub Il stopien, jednolite studia magisterskie): | stopien
. Profil studidéw (ogdélnoakademicki / praktyczny): ogélnoakademicki
. Rok studiow (jesli obowiagzuje): II
. Rodzaje zaje¢ i liczba godzin (np.: 15 h W, 30 h CW):
Wyktady: 15 godzin
Cwiczenia: 30 godzin
9. Liczba punktow ECTS: 3
10. Imie, nazwisko, tytut/stopiers naukowy, adres e-mail prowadzgcego zajecia
prof. UAM dr hab. lwona Melosik, melosikl@amu.edu.pl
11. Jezyk wyktadowy: polski
12. Zajecia/przedmiot prowadzone zdalnie (e-learning) (tak [czesciowo/w catosci] / nie): nie
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Il. Informacje szczegétowe

1. Cele zaje¢/przedmiotu

1. Przedstawienie podtoza genetycznego cech fenotypowych posiadajgcych najwiekszy wptyw na fitness
organizmow.

2. Przedstawienie procesow ewolucji fenotypowej wystepujgcych w naturalnych populacjach (mutacje,
dryf genetyczny, migracje oraz selekcja naturalna).

3. Przedstawienie aplikacyjnego aspektu genetyki ekologicznej.

2. Wymagania wstepne w zakresie wiedzy, umiejetnosci oraz kompetencji spotecznych (jesli obowigzujg)

Znajomos¢ podstawowych pojec genetycznych i podstawowego zapisu genetycznego. Znajomosc
genetyki klasycznej, m.in. praw Mendla, dziedziczenia cech sprzezonych z ptcig, zjawiska sprzezenia.

Znajomos¢ podstawowych pojec z zakresu statystyki: m.in. Srednia arytmetyczna, oraz miary zmiennosci

Sredniej (wariancja, odchylenie standardowe); rozktad cechy (normalny, dwumodalny)

3. Efekty uczenia sie (EU) dla zajec i odniesienie do efektow uczenia sie (EK) dla kierunku studiow

Symbol EU dla | Po zakoriczeniu zajec i potwierdzeniu osiggniecia EU Symbole EK dla
przedmiotu student/ka: kierunku studiow
Zna,technlkl prébkowania |.pot.raf| pgbrac préby z.pop.ulaql K W02, K W03,
(préby wewnatrz-populacyjne i pomiedzy populacjami). Zna - -
. ) S K_W06, K_W23,
Efekt_01 podstawowe markery genetyczne i potrafi przy uzyciu K_W24 K_U01
dostarczonych danych genetycznych zmierzy¢ zmiennos$é - =
K_U02, K_U03
genetyczng (program FSTAT). - -
Zna i rozumie podstawowe procesy wptywajgce na frekwencje
alleli w populacjach oraz koncepcje opisujgce zaleznosci K_W03, K_W04,
Efekt_02 pomiedzy tymi procesami. Potrafi zdefiniowac populacje w K_U03, K_U05,
oparciu o dostarczone dane molekularne (program K_U08
STRUCTURE).
Zna i rozumie zaleznosci pomiedzy fenotypem a srodowiskiem | K_WO01, K_W03,
(m.in. zna wptyw interakcji genowych na fenotyp, taczy K_WO07, K_W08,
Efekt_03 penetracje i ekspresywnosc gendw z warunkami srodowiska). K_W09, K_W11,
Potrafi zdefiniowad i obliczy¢ odziedziczalnosé cechy (program | K_U02, K_U04,
STATISTICA). K_KO1
Efekt 04 Zna typy selekcji i rozumie wptyw selekcji naturalnej na K_W01, K_W02,
- fenotyp, w tym potrafi zaprojektowac eksperyment selekcyjny | K_WO03, K_WO04,




4.

5.

i opracowac dane wynikajgce z tego eksperymentu K_W07, K_U03,
(STATISTICA). K_KO01
Teor.etycznle z.na mozllwosu eksperyment.alnego K_WO01, K_W02,
manipulowania gatunkami podstawowymi w ekosystemach
. . . . . . K_W03, K_Wo04,
(foundation species) by méc testowac interakcje pomiedzy
Efekt_05 . ) , o o K_W11, K_U02,
- gatunkami. Potrafi scharakteryzowac narzedzia i techniki - -

, o L K_W10, K_K01,
badawcze by scharakteryzowac osobniki, populacje i K_KO4 -
genetyczne kowariancje pomiedzy gatunkami. -

. N . . . K_WO01, K_W03,
g y g ). K W13
Potrafi wykonaé podstawowe analizy z zakresu genetyki K_U01, K_U02,
Efekt_07 ekologicznej i ogdélnej manualnie i przy uzyciu programoéw K_WO06, K_W07,
komputerowych. K_W18, K_U08
Tresci programowe zapewniajgce uzyskanie efektéw uczenia sie (EU) z odniesieniem do odpowiednich
efektow uczenia sie (EU) dla zaje¢/przedmiotu
L . . Symbol EU dla
Tresci programowe dla zaje¢/przedmiotu zajeé/przedmiotu
1. Zmiennos$¢ genetyczna, losowe i nielosowe rozmnazanie sie: (1a) organizacja i
. . , . . . oo Efekt 01,
pomiar zmiennosci genetycznej, (2a) model HW, (3a) losowe kojarzenie sie, Efekt_07
kojarzenie selektywne (pozytywne, negatywne). -
2. Zmiany we frekwencji alleli: (1a) mutacje, migracje, dryf genetyczny, selekcja Efekt 02
naturalna; (2a) interakcje pomiedzy tymi czterema sitami ewolucyjnymi oraz Efekt_07'
podstawowe koncepcje je opisujace. -
3. Zmienno$¢ genetyczna cech ilosciowych: (1a) plastycznosé fenotypowa i
interakcje pomiedzy genotypem a srodowiskiem, (2a) plastycznos$¢ adaptacyjna,
) . S . Efekt_03
(3a) korelacje pomiedzy cechami i nierownowaga sprzezen, (4a) addytywna
zmiennos$¢ genetyczna i odziedziczalnosé.
4. Wptyw selekcji naturalnej na fenotyp: (1a) rodzaje selekgc;ji, (selekcja kierunkowa
R . . . Efekt_04
i niekierunkowa), (2a) gradient selekcyjny, (3a) eksperymenty selekcyjne. -
5. Genetyka zbiorowisk i ekosystemodw: (1a) selekcja wielopoziomowa, (2a)
niebezposredni efekt genetyczny wynikajacy z zaleznosci pomiedzy gatunkami,
(3a) odziedziczalnos¢ zbiorowisk i ekosystemdw, (4a) genomika zbiorowisk i Efekt_05
ekosysteméw (5a) genetyka krajobrazu (korelacje genetycznego zréznicowania z
krajobrazem i zmiennymi srodowiskowymi).
6. Aplikacyjne znaczenie genetyki ekologicznej: (1a) ochrona gatunkéw gingcych,
(2a) ewolucja gatunkéw inwazyjnych, (3a) ewolucja odpornosci na pestycydy i Efekt_06
antybiotyki, (4a) aplikacyjne zastosowanie genetyki zbiorowisk.
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6. Informacja o tym, gdzie mozna zapoznac sie z materiatami do zaje¢, instrukcjami do laboratorium, itp.

lll. Informacje dodatkowe

1. Metody i formy prowadzenia zaje¢ umozliwiajace osiggniecie zatozonych EK (prosze wskazac z
proponowanych metod wtasciwe dla opisywanego modutu lub/i zaproponowac inne)

Metody i formy prowadzenia zaje¢
Wyktad z prezentacjg multimedialng wybranych zagadnien TAK
Wyktad konwersatoryjny
Wyktad problemowy
Dyskusja TAK
Praca z tekstem

Metoda analizy przypadkow

Uczenie problemowe (Problem-based learning) TAK
Gra dydaktyczna/symulacyjna

Rozwigzywanie zadan (np.: obliczeniowych, artystycznych, praktycznych) TAK
Metoda ¢wiczeniowa

Metoda laboratoryjna TAK

Metoda badawcza (dociekania naukowego)
Metoda warsztatowa

Metoda projektu TAK
Pokaz i obserwacja

Demonstracje dzwiekowe i/lub video

Metody aktywizujgce (np.: ,,burza mézgdédw”, technika analizy SWOT, technika drzewka
decyzyjnego, metoda , kuli $niegowej”, konstruowanie ,map mysli”)

Praca w grupach TAK

TAK




2. Sposoby oceniania stopnia osiggniecia EU (prosze wskaza¢ z proponowanych sposobdw wtasciwe dla
danego EU lub/i zaproponowac inne)

Symbol EU dla przedmiotu
Sposoby oceniania = ~, o < ) © N,
w w w w w w w
Egzamin pisemny TAK TAK | TAK | TAK | TAK | TAK
Egzamin ustny
Egzamin z ,otwartg ksigzka”
Kolokwium pisemne
Kolokwium ustne
Test TAK TAK | TAK | TAK | TAK | TAK
Projekt TAK TAK | TAK | TAK | TAK | TAK
Esej
Raport TAK
Prezentacja multimedialna
Egzamin praktyczny
. TAK
(obserwacja wykonawstwa)
Portfolio
3. Naktad pracy studenta i punkty ECTS
L. Srednia liczba godzin na
Forma aktywnosci . . L
zrealizowanie aktywnosci

Godziny zaje¢ (wg planu studidéw) z nauczycielem 45
Praca wifasna studenta

Przygotowanie do zajec 10

Czytanie wskazanej literatury 10

Przygotowanie pracy pisemnej, raportu, 5

prezentacji, demonstracji, itp.

Przygotowanie projektu 10

Przygotowanie pracy semestralnej

Przygotowanie do egzaminu / zaliczenia 10
SUMA GODZIN 90
LICZBA PUNKTOW ECTS DLA PRZEDMIOTU 3

4. Kryteria oceniania wg skali stosowanej w UAM

bardzo dobry (bdb; 5,0): Aktywny udziat w zajeciach, catkowite przyswojenie wiedzy przekazywanej w
trakcie zajeé, umiejetne przeprowadzanie eksperymentéw laboratoryjnych i analiz danych na
poziomie poprawnosci 91-100%, kompetencje personalne i spoteczne, zrealizowanie zadan w trakcie
sprawdzianu i egzaminu na poziomie poprawnosci 91 - 100%.

dobry plus (+db; 4,5): Aktywny udziat w zajeciach, przyswojenie wiedzy na poziomie 81-90%, umiejetne
przeprowadzanie eksperymentdéw laboratoryjnych i analiz genetycznych, kompetencje personalne i
spoteczne, zrealizowanie zadan w trakcie sprawdzianu i egzaminu na poziomie poprawnosci 81-90%.

dobry (db; 4,0): Aktywny udziat w zajeciach, przyswojenie wiedzy przekazywanej w trakcie zaje¢ w 71-
80%, umiejetne przeprowadzanie eksperymentéw laboratoryjnych i analiz danych na poziomie
poprawnosci 71-80%, kompetencje personalne i spoteczne, zrealizowanie zadan w trakcie
sprawdzianu i egzaminu na poziomie poprawnosci 71 - 80%.

dostateczny plus (+dst; 3,5): Cze$ciowo aktywny udziat w zajeciach, przyswojenie wiedzy przekazywanej
w trakcie zaje¢ w stopniu 61-70%, przeprowadzanie eksperymentéw laboratoryjnych i analiz danych
na poziomie poprawnosci 61-70%, kompetencje personalne i spoteczne, zrealizowanie zadan w
trakcie sprawdzianu i egzaminu na poziomie poprawnosci 61 - 70%.

dostateczny (dst; 3,0): Bierny udziat w zajeciach, przyswojenie wiedzy przekazywanej w trakcie zaje¢ na
poziomie 51-60%, przeprowadzanie eksperymentéw laboratoryjnych i analiz danych na poziomie



poprawnosci 51-60%, kompetencje personalne i spoteczne, zrealizowanie zadan w trakcie
sprawdzianu i egzaminu na poziomie poprawnosci 51- 60%.

niedostateczny (ndst; 2,0): Opanowanie wiedzy na poziomie <51%; brak umiejetnosci wykonywania
eksperymentdw laboratoryjnych; brak umiejetnosci przeprowadzenia analizy danych, brak
kompetencji personalnych i spotecznych lub rozwiniete w niedostatecznym stopniu.



